A ,Régi buza genotipusok mingségének jellemzése és felhasznalasa a piacorientalt nemesitésben”
cim(i AGR_PIAC_13-1-2013-0074 szamu palyazat buza genomikai eredményeinek 6sszefoglaléja.

DNS Uj generacids szekvenalasok

Hat Bankuti buzavonal, amelyeknek tartalékfehérje allélosszetétele az aldbbi tablazatban lathato,
exomjanak, azaz a gének kddold régidinak, feltérképezését végeztiik el Uj generacids szekvenalassal.

Vonal HMW-glutenin LMW-glutenin Gliadin
Glu-Al1 | Glu-B1 | Glu-D1 | Glu-A3 | Glu-B3 | Glu-D3 | Gli-Al1 Gli-B1 Gli-D1

B27 1 7+8 2+12 f i c m m g
B35 2*B 7+8 2+12 f i c m m a
B36 1 6+8 5+10 a i a a m b
B41 1 7+8 2+12 d g a e m g
B44 2*B 7+9 2+12 a b c a b g
B52 2*B 7+8 2+12 f i c m m a

A szekvenalas soran 6sszesen kapott 56.832.323 db 50 bp-os szekvenciat bioinformatikai modszerekkel

elemeztik
Minta Osszes  read-ek | lllesztett read-ek |lllesztett read-ek Exom capture Exom capture
szama szama szazaléka probakra probakra

illesztett read-ek |illesztett read-ek
szama szazaléka

B27 10100442 9029865 89,4% 3878738 43,0%

B35 10195313 9234020 90,6% 3792176 41,1%

B36 8726939 6976223 79,9% 2894178 41,5%

B41 9374357 7810952 83,3% 3780720 48,4%

B44 8479110 8371580 98,7% 3316957 39,6%

B52 9956162 7624192 76,6% 3911424 51,3%

és az alabbi példa szerint exom régidkra illesztettiik.

cap_B27.srt.bam

cap_B27.srt.bam Coverage

[0 -10]

Hét glutenin géneket hordozdé genomi régidban Gsszesen 199 genetikai variaciét azonositottunk.
Glutenin gének szekvencia elemzéseivel DNS_alapu PCR markert fejlesztettliink a By8 és By9 glutenin
allélokra, amely marker a nemesités korai szakaszdban lehet hasznositani. A markert 21 Bankuti és 35

nem Bankuti vonalon teszteltlk.




RNS 0j generacios szekvenalasok

A Bankuti buza szemtermés érése bioldgiai hatterének felderitéséhez elvégeztiik két Bankduti, és
0sszehasonlitasképpen egy toénkolybuiza vonal, 10, 20 és 30 napos
fejl6d6é szemterméseinek miRNS és mRNS-einek U] generacids
szekvenalasat.

A kapott adatokat bioinformatikai mddszerekkel elemeztiik. A kiilénb6z6 kord szemtermésekben
meghatdarozott expresszidjuk alapjan klasztereztiik az azonositott
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A szabadlyozasi kapcsolatok felderitésére ellentétes lefutasu klaszterekbe tartézé olyan miRNS és mRNS
parokat kerestiink, amelyekben a mRNS-ben megtalalhaté a miRNS célszekvencidja.
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Tobb fontos miRNS térbeli eloszlasat vizsgaltuk fejl6d6 szemtermések szovettani metszetein.
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